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Individual genetic profile Reference base INGX-2017

Animal name  NESTOR ':Srlrrlr:)aélr 1T056990181535 Sex (M/F) M Birth date 25/01/2016

The samples were collected under the responsability of :

breeder or applicant X an accredited sampler approval number IDPE

Sire : Dam : Double muscling : non porteur

Horn polled : non testé

Score génomique
Trait 1 : non improving ' MD
10 : excellent
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Growth potential (GP) 9 index-100

Muscular development (MD)

Skeletal development (SD) 8

Bone thickeness (BT)
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Direct calving ease (DCE) 6

Milking ability (MA)
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Pelvic opening (PO) 3

Udder morphology

Udder suspension

Udder tilt

rear quarter deep rear quarter high

Teats lenght

long

large



- AIDE A L'INTERPRETATION DES TESTS GENOMIQUES -

IngenomiX propose une gamme de tests génomiques d'aide a
la sélection. Ces tests permettent de prédire le potentiel
génomique d'un animal en analysant son ADN et en comparant le profil
génomique ainsi obtenu a celui d'une population d’animaux de référence.

EVALIM® et EVALIM® MODULO

EVALIM® integre [linformation de plusieurs dizaines de milliers
de marqueurs moléculaires répartis sur I'ensemble du génome de I'animal
pour produire un score génomique. Cet indicateur, calculé pour 12
caracteres représente le  potentiel  génomique de  lanimal. |l
nintegre  aucune autre  performance mesurée sur lanimal ou son
ascendance. Il est ainsi possible  de  repérer de  maniere  précoce
les animaux les plus prometteurs et de raisonner ses choix de sélection
en fonction des objectifs du cheptel.

Les résultats sont représentés par deux visuels :

o Un diagramme en radar pour 8 caracteres noté de 1 a 10. Les animaux avec
un score de 10 pour un caractére ont un profil similaire au 10%
meilleurs animaux de la population de référence. Ces 8 caractéres sont :
facilité¢ de naissance (FN), potentiel de croissance (CR), développement
squelettique (DS), développement musculaire (DM), finesse d'os (FOS),
aptitude au vélage(AV), aptitude a l'allaitement(AL) et ouverture pelvienne
(OP).

o Un diagramme en bande pour les quatre caractéres décrivant la
morphologie de la mamelle, I'optimum étant au centre.
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Répartition ~ schématique des scores génomiques en fonction de
la distribution globale de la  population  pour un  caractére. Les
scores 10+ et 10++ permettent de distinguer les  animaux
appartenant respectivement aux 5% et 1% meilleurs de la population pour
le caractere considéreé.

La populaton de référence est composée  d’animaux
sélectionnés. Les moyennes des scores génomiques ne
correspondent donc pas aux moyennes des index IBOVAL. La table ci dessous,
décrit pour chaque score génomique obtenu, la moyenne des index IBOVAL réels
des animaux constituant la population de référence. La valeur la plus proche de
100 en IBOVAL est entourée en gris foncé. Cette moyenne raciale pour chaque
caractere est représentée par un frait continu noir sur le diagramme en radar de
chaque animal. Les animaux améliorateurs pour le caractere sont au dessus du
trait continu.
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Table de référence EVALIM®

L'ajout d'animaux dans la population de référence, ou les
changement important de lindex IBOVAL d' animaux de la population de
référence peuvent modifier les scores génomiques. Ces apport et mises a jour
permettent d'améliorer la fiabilité des tests. La base de référence utilisée est
indiquée sur le profil génomique individuel de I'animal (actuellement INGX 2017)
Elle comprend aujourd'hui 12 800 animaux.

Le diagramme en bande illustre la prédiction génomique des 4
caractéres décrivant la morphologie de la mamelle : distance plancher jarret,
équilibre des quartiers, longueur et grosseur des trayons.
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EVALIM® MODULO est une déclinaison modulable d’EVALIM®
pour les femelles. I est orienté "qualit¢  maternelle" avec
I'évaluation de l'ouverture pelvienne et la morphologie de la mamelle et
permet de choisir spécifiquement deux caractéres  supplémentaire a
évaluer. Il n'y a aucune différence dans la précision des résultats par rapport
a EVALIV®.

FILIATION ET RECHERCHE DE MUTATIONS

IngenomiX integre au test EVALIM® la  vérification  de
la compatibilité génétique entre lanimal analysé et ses parents
lorsque ceux-ci  sont préalablement connus dans la base de données
nationale de SNP de filiation. En I'absence de parents connus, il ne sera
pas possible de réaliser ces analyses a moins que les prélevements de poils
des parents aient été regus par IngenomiX et qu'un profil ADN ait été demandeé.

La recherche de mutations dans le gene de la myostatine (ou
MH), responsable du phénotype «culard» est également réalisée en routine
dans le cadre du test EVALIM® Les animaux porteurs d'une de ces
mutations sont susceptibles de transmettre le caractere «culard» a leur
descendance.

Enfin, il est possible de rechercher le statut sans comne des
animaux. Les porteurs dun allele «polled» sont susceptibles de
transmettre  le phénotype «sans come» & leur descendance, mais
seuls les porteurs homozygotes transmettront ce statut a I'ensemble de
leurs descendants.

Pour obtenir des résultats de filiation ou de recherche MH officiels, il est
necessaire de faire réaliser le prélevement par un préleveur habilité
(technicien ou éleveur habilité auprés de son Ede) . Le préleveur
reste seul responsable de I'exactitude des informations
d'identification associées a I'échantillon biologique envoye a
IngenomiX (nom, n°identification, date de naissance, sexe...)

IBOVAL GENOMIQUE

Les index IBOVAL génomiques, sont une synthése de [ascendance,
des performances propres de l'animal et de lanalyse de son ADN. Cette
derniére, donne une valeur génomique qui permet de gagner en précision, par
rapport aux index IBOVAL classiques (environ + 0.2 point de cd pour
des animaux jeunes). Grace a cette valeur génomique, une publication
officielle d'index précoces est possible.

Les index IBOVAL génomiques sont rendus soit en numérique, soit
sous la forme de +++/--, ou encore d'étoiles (1 a 5 étoiles) selon l'age
(+/- 24 mois), la précision (valeur du cd) et lexistence de données
collectées (ascendance et performances propres).

La publication des index IBOVAL génomiques officiels est effectuée deux
fois par an par l'institut de I'élevage.

Pour des informations plus détaillées, merci de consulter notre
site internet : http:/www.ingenomix.fr
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Report date edition : 24/08/2018 Anna Chiacchierini
Strada del richiano 21/A Civitella d'arna
Order date : 19/07/2018 06134 PERUGIA

Customer reference or Breeding number : 17201807

Order reference : 4538

ANIMAL TESTED INFORMATIONS

Designation number : 1T056990181535 Species : BOVIN
Birth date : 25/01/2016 Breed type declared by breeder : LIMOUSINE (34)
Animal name : NESTOR Animal owner the day of sampling :
Animal sex : Male Farm number : IDPE
Name :

Analysis reference : ING061489
INFORMATIONS ABOUT SAMPLE ANALYSED

Sample receiving date : 19/07/2018 Type of sampling : poil
Sampler : Approval number : IDPE

MUTATION MH ANALYSIS

Tested mutations for myostatin gene :

C313Y E226X E291X F94L NT419 NT821 Q204x S105C D182N

+/+ +/+ +/+ MH/MH +/+ +/+ +/+ +/+ +/+

Conclusion : +/+ Animal non porteur de mutation responsable du phénotype « culard ».

The production manager
/

M. Gaylord Auvray
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Report date edition : 24/08/2018 Anna Chiacchierini
Strada del richiano 21/A Civitella d'arna
Order date : 19/07/2018 06134 PERUGIA

Customer reference or Breeding number : 1T201807

Order reference : 4538

ANIMAL TESTED INFORMATIONS

Designation number : 1T056990181535 Species : BOVIN
Birth date : 25/01/2016 Breed type declared by breeder : LIMOUSINE (34)
Animal name : NESTOR Animal owner the day of sampling :
Animal sex : Male Farm number : IDPE
Name :

Analysis reference : ING061489

INFORMATIONS ABOUT SAMPLE ANALYSED

Sample receiving date : 19/07/2018 Type of sampling : poil
Sampler : Approval number : IDPE

ANALYSIS RESULT

Analysis date of validation : 11/08/2018 Analysis method used : SNP

Analysis conclusion
Identification génétique réalisée.
Ce résultat ne signifie pas que l'analyse pourra étre utilisée pour certifier la parenté d'un bovin. Pour savoir si I'analyse est
utilisable, contacter I'EdE
The production manager
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